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Sublancin-His tag 



EcoRI 

pTZ sequence < GAATTCCGGCTCTAAAGCGAT 

TCTGAGAGCAGTTTCTTATACACCAGCAGGAACTGCACTTCAACGAGCTGGATTAACAGGTGGGCATAAG 
AGTTAAGATAAATTTAAACTTATATAACACATCGCTTAAAGTTTTTTTGTTTTAAAAACTTAAAAAACAT 
GGTAAAATTATATAAAAACATAAGAAAGAGTGATTATATGGAATATGTAGTTATGATAATCATTTTATTA 
GCACTTTTCTTTATTTTTACTGTTTTCCTAAATACACGTTATAGTTTTGATGAAAAATGCTTAGTCTTAA 
AATTTGGTTTATCTAAAACAGAAATTCCAATTAATCAAATAGTTAGTATTAAAGAGTCAGACAAGTATGG 
AGTTGCAGATAATATCGATTATAAAATTGGTATGCCATATGCTCAACCAGATAGAATTGTTATTGAAACT 
ACAAATAAGCGTTTTCTAGTTTTTTTAAATGGAGCTCAACAATTTATTCAAAAGTATAAAAGGGTTAGTG 
TTTGAACATAAAAAAGTACCTTCTTACAATAGAAGGTACTTTTTTGTATCTATAATTATTAAAAATTTAC 
CTAAATTTTTATCATTATTAATTCAAAATAAATCCATAATAGTCAATTTTATTTAGTGTATTACAACCAA 
Bam HI { --900 bp ) Bam HI 

TTC GGATCC < cat > GGATTCGTGTATTACAACCAATTC TGTTTATTGATAGGTAATAAA 

GTTTTTTTTCTATGATTTATGAACAAGTTTCCTTATAATTTTCAAA 

AAAAAATAAAAAATATGGTTGAATTTAGATTTATCTTCCTTTATATTAAAAAATGTAATCCGGATTGCAA 

Siiblancin. leader > Xho I 



ACAAATGGGGAGGTTTTACAA ATGG^ftAAGCTATTT^A^C^GTTAAACTCGAGGAACTCGAAAACCAA^ 

( Sun A ^--> 

a^ggtagt ggattaggaaaagctcagtgtgctgcgttgtggctacaatgtgctagtggcggtacaattgg 

t^tggtggcggagctgttgcttgtcaaaactatcgtcaattctgcaga taaaacatttgtagagggaat 

alttttaaatattccctcatatttaaagcggggattgaaattgaataagaaaaagaaatatgttcata^ 

asgagtttaatagtcatgattgtggactagcttgtatctcgtcaattttaaagtttcataaccttaacta 

tbbaattgatttcttactagacctaattggggataaggaaggctatagtttaagagacttaattgttatt 

t^taagaagatggggataaaaactaggccacttgaattgcaagaaaataagacattcgaagccctaaaac 

a^taaagctcccttgtatagctttgttagaaggggaggaatatggacattacataacaatatacgaaat 

t^saaataactatttacttgttagtgatcctgat^^ 

gI^gtaaattcacaaactttatattagaaattgacaaagagtcaat^ 

;^saaacattcttacttttttaaggacm 

IpfcCTTGTTCGTTGTGGGTCTTGCTG AAGCTT >pTZ sequence 

lI Hindi 1 1 

igEre 3 
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< pLPcat S-ublancin leader-^ 

TTGCAAACAAATGGGGAGGTTTTACAA ATG GA^AAGCTATTTAAAGAAG 

Me t Gl-aL YS 1 euPheLy s GluV 

Xhol s-oblancin prep- 

TTAA ACTCGA GGAACTCGAA&ACCAAAAAGGTAGT GGATTAGGAAAAGC 
AlLysLeuGluGluLeuGluAsnGluLysGlySer GlyLeuGlyLysAl 

tide— > 

TCAGTGTGCTGCGTTGTGGCTACAATGTGCTAGTGGCGGTACAATTGGTT 
aGlnCysAlaAlaLeuTrpLeuGlnCysAlaSerGlyGlyThrlleGlyC 

i^las^ 

GTGGTGG CGGCGCC GTTGCTTGTCAAAACTATCGTCAATTCTGTAGAGGT 
YsGlyGlyGlyAlaValAlaCysGlnAsnTyrArgGlnPheCysArgGly 

His Tag^ Stop PstI 

GGTGGTCATCATCATCATCATCATTAGAGTCCTGCAGATAAAACA 

GlyGlyHisHisHisHisHisHis * pLPcat > 



